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GeneMapper® & GeneMarker® software 

 

 

 

 

 استفاده از: راهنمای دفترچه

 ®GeneMarker و ®GeneMapper ینرم افزارها

کوثر فناوری زیست شرکت  
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 آنالیز داده ها  .1

 را می توان با نرم افزارهای زیر آنالیز کرد: ها کیت

  نرم افزارFragment Analysis  شرکتApplied Biosystems های متناسب با دستگاه Genetic Analyzer 

 هاینرم افزار GeneScan® Analysis، Genotype Analysis،GeneMapper®  وGeneMarker® 

که آنالیز داده ها از دو نرم افزار معتبر  نحوه استفاده منظور. به همین دارد افزار نرم هر کار روش به بستگی ها نمونه آنالیز روش

 .در ادامه توضیح داده شده است ،گیردتوسط بسیاری از کاربران مورد استفاده قرار می 

 Demoرا دانلود کنید که نسخه  1.95استفاده می نمایید، ترجیحاً ورژن  GeneMarkerدر صورتی که از نرم افزار 

 نباشد.

  ®GeneMapper راهنمای تنظیمات نرم افزار .1.1

 پیش از شروع آنالیز نمونه ها .1.1.1

   Panelوارد کردن .1.1.1.1

با دانلود کردن پنل مخصوص هر کیت از سایت زیست فناوری کوثر می توانید آن را  ارد.کاربرد داین مورد برای تمامی کیت ها  

 مراحل زیر را انجام دهید: کردن پنل Importبرای  .نمایید Importدر نرم افزار 

پس از باز شدن لیست کشویی و را از قسمت بالای نرم افزار انتخاب نموده  "Tools "( ابتدا نرم افزار را باز نمایید. سپس گزینه 1

 .را انتخاب کنید "Panel Manager" گزینه

 
 Panel Managerنمایش  :1شکل شماره 
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ای  Folderرا انتخاب کرده تا برای کیت جدید خود  "New Kit"و سپس  "File"گزینه  "Panel Manager" در پنجره باز شده (2

 را تعریف نمایید.

 
 Panel Managerپنجره  نمایش :2شکل شماره 

 

  .دیینما کیکل OK نهیگز یخود را وارد کرده و سپس رو تینام ک "New Kit" نهیدر گز( 3

 
 New Kitپنجره  نمایش :3شکل شماره 
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 "Panel Manager"قسمت  در "File"گزینه مجددا روی در این مرحله پس از تعریف شدن فولدر برای کیت مورد نظر،  (4

 را انتخاب نمایید.  "Import Panels"کلیک کرده و گزینه 

 
 Import Panels نمایش :4شکل شماره 

 

 پنلی را که قبلا از سایت شرکت زیست فناوری کوثر دانلود نموده را باز کرده و ،"Import Panels"پس از باز شدن پنجره  (5

 نمایید. Import آن را

 
 Import Panelsپنجره  نمایش :5شکل شماره  .2
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  Bin Setوارد کردن .2.1.1.1

  ی آنالیز کیت های تعیین هویت است.مراحل اختصاصاین تنظیمات جزء 

گیرد. بنابراین پس از باز کردن این پنجره به  انجام می "Panel Manager"مانند پنل از قسمت هم  Bin Set( وارد کردن 1

 کلیک نمایید. "Import Bin Set"رفته و روی گزینه  "File"قسمت 

 
 Import Bin Set نمایش :6شکل شماره 

 

که قبلا از سایت شرکت زیست فناوری کوثر دانلود نموده را باز کرده و  Import Bin Set"، Bin Set"پس از باز شدن پنجره  (2

   نمایید. Importآن را 

 
 Import Bin Setنمایش پنجره  :7شکل شماره 
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تغییرات اعمال شده در نرم افزار ذخیره تا  نمودهکلیک  OKگزینه روی  Bin Setو  Panel پس از وارد نمودن نهایتاً

  .گردد

  Analysis Methodتعریف   .2.1.1.2

  :ی آنالیز کیت های تعیین هویت است.مراحل اختصاصاین تنظیمات جزء نکته 

 مربوط به ورژن نرم افزار خود را انتخاب نمایید. "GeneMapper Manager"ابتدا در نرم افزار گزینه  (1

 
 GeneMapper Manager نمایش :8شکل شماره 

 

 کلیک نمایید. "New"را انتخاب نموده و روی گزینه  "Analysis Method"پس از باز شدن پنجره مورد نظر قسمت  (2
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 GeneMapper Managerپنجره  نمایش :9شکل شماره 

 اعمال نمایید:را انتخاب کرده و تغییرات زیر را  "Allele" ، گزینه"Analysis Method Editor"در پنجره  (3

  فایلابتدا Bin Set  در مراحل قبل کهمورد نظر را Import  نموده اید، در قسمت"Bin Set" به طور مثال  انتخابو  جستجو(

 .نمایید (KBC IRFilingکیت 

  گزینه اطمینان حاصل نماییدUse marker-specific stutter ratio and distance if available"" .انتخاب شده باشد 

  اعداد وارد و تنظیم شوند. اگرچه ممکن است شما به بهینه سازی بیشتری در  زیرتوصیه ما این است که مطابق شکل

 نیاز داشته باشید.خود  یشگاهآزما
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 Analysis Method Editorپنجره  Alleleقسمت  نمایش :10شکل شماره 

 را انتخاب نمایید. "Peak Detector"، گزینه "Analysis Method Editor"سپس در مرحله بعد در پنجره   (4
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 Analysis Method Editorپنجره  Peak Detectorقسمت  نمایش :11شکل شماره 

 

 

 

 

 :گردندهمانند جدول زیر تکمیل دارای پارامترهایی است که بهتر است  همانطور که مشاهده می نمایید این قسمت
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 Peak Detectorپارامترهای  نمایش :1شماره  جدول

 پارامتر توضیحات

 را انتخاب نمایید. Advancedگزینه 
Peak Detection 

Algorithm 

برای  All Sizesو  Analysisبرای  Full Rangeدر این قسمت می توانید گزینه 

Sizing  را انتخاب نمایید )که معمولا به این صورت  10000تا  0با رنج مشخص

 رنج را تعریف نمایید. partialمشخص می شود(. یا اینکه با انتخاب 

Ranges 

گزینه  Baseline Windowو برای Lightگزینه  Smoothingدر این قسمت برای 

51 pts .را انتخاب نمایید 

Smoothing and 

Baselining 

 Size Calling Method را انتخاب نمایید. Local Southern Methodدر این قسمت گزینه 

 Minimumدر نظر گرفته و موارد 50را  Oو   B ،G،Y ،Rدر این قسمت تمامی موارد 

Peak Half Width ،Polynomial Degree  وPeak Window Size  را به

 وارد نمایید. 15و  3، 2ترتیب 

Peak Detection 

 

ممکن است نیاز باشد که تنظیمات را انتخاب نمایید.  "Peak Quality"، گزینه "Analysis Method Editor"در پنجره  (5

 مربوط به کیفیت پیک را تغییر دهید.

 گزینه های در مورد  شتریاطلاعات ب یبرا"Peak Quality" و "SQ & GQ Settings"  نرم افزار با که از روش کار بهتر است

GeneMapper® ID-X دییاستفاده نما . 

 گردد. کلیک نمایید تا تغییرات لازم ذخیره OKدر نهایت پس از انتخاب نام مناسب، روی گزینه  (6

  لازم به ذکر است که"Peak Amplitude Threshold"  باید توسط آزمایشگاهی که از کیت استفاده می نماید با توجه به

 که ارتفاع کوتاهترین پیک باید سه برابر ارتفاع پیک نویز باشد. ه باشیدتنها این نکته را در نظر داشت .شرایط تعیین گردد

  برای آنالیز نتایجPanels ،Bin Set ،Size Standard ،Analysis method  وPlot settings .مورد نیاز است 

   از نرم افزار خارج خواهید شد. "Done"با انتخاب گزینه  (7
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 شروع آنالیز با نرم افزار  نحوه .2.1.2

 ، مراحل زیر را انجام دهید:GeneMapperجهت شروع آنالیز نتایج و کار با نرم افزار 

 باز کنید. را GeneMapperنرم افزار  (1

 را انتخاب نمایید. "New Project"گزینه  (2

 
 New Projectپنجره  نمایش :12شکل شماره 

 
 انتخاب نمایید. "Add Sample to Project"گزینه  (3

 
 Add Sample to Project نمایش :13شکل شماره 

 
 Add To Listی گزینه رو( خود را انتخاب کرده و HBB)به طور مثال فایل مربوط به نتایج کیت  dataاز فایل مورد نظر  (4

  نموده تا فایل را در سمت راست صفحه مشاهده نمایید. کیکل
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 Add Sample to Projectپنجره  نمایش :14شکل شماره 

  

 را بزنید تا فایل های مورد نظر باز شوند. "Add"پس از مشاهده نمونه در سمت راست صفحه، گزینه  (5

 
 Add Sample to Projectقسمت دوم پنجره  نمایش :15شکل شماره 
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 در پنجره باز شده همانطور که مشاهده می نمایید پارامترهایی موجود است که باید تکمیل گردد. (6

ی ها نهیگز نیا انیمناسب از م نهیگز می توان ییکشو ستیاز لمی باشد، که با استفاده  "Sample Type"اولین گزینه 

"Sample" ،"Negative Control" ،"Positive Control" و "Allelic Ladder"  نماییدانتخاب.  

 
 Sample Type نمایش :16شکل شماره 

 

 یک هر فولدری در این پروژه باید حاوی حداقل ladder  باشد که در دستگاهInject  شده و به عنوان Allelic Ladder تعریف

 می باشد(.کیت های تعیین هویت  مختص مورداین استفاده شود )از آن  نمونه ها برای تعیین ژنوتیپگردد تا 

را باز کرده و ( SegCheck HBB)به طور مثال  "Analysis Method"گزینه  ،در قسمت بالای نمونه های موجود در صفحه (7

  شود.را زده تا برای همه نمونه ها تعریف  Control Dسپس ؛ را انتخاب نمایید Microsatellite Defaultمورد 

 
 Analysis Method نمایش :17شکل شماره 

 

را انتخاب نمایید و ( HBB SegCheckپنل مرتبط با کیت مورد استفاده )به طور مثال را باز کرده و  "Panel" سپس قسمت (8

 را زده تا برای همه نمونه ها تعریف شود. Control Dسپس 
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 Panel نمایش :18شکل شماره 

 

 

 را زده تا برای همه نمونه ها تعریف شود. Control Dرا انتخاب نمایید و سپس  "Size Standard" نامدر این مرحله  (9

 با نمونه در دستگاه خوانش شود. هسایز استانداردی را انتخاب نمایید که همرا 

 
 Size Standard نمایش :19شکل شماره 

 

 کلیک نمایید. "Analyze"دکمه سبز رنگ روی پس از انتخاب سه گزینه مورد نظر،   (10

 
 Analyze نمایش :20شکل شماره 
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 ( HBB+QF test)به طور مثال  نام مناسب برای فایل خود "Name"باز شده در جلو قسمت  "Save Project"در پنجره  (11

 نمایید. واردرا 

 
 Save Project نمایش :21شکل شماره 

 

کرده و در صورتی که مانند شکل زیر قرمز نمایش داده نمونه های خود را چک  "SQ" گزینه در این مرحله ضروری است که (12

 شده بودند آن ها را بر طرف کرده و سپس مراحل بعدی را طی کنید.

 
 SQ نمایش :22شکل شماره 

 
 

 از بالای صفحه نرم افزار انتخاب نمایید.را  "Size Match Editor"، گزینه SQبرای اصلاح کردن  (13
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 Size Match Editor نمایش :23شکل شماره 

 
 

 عملکلیک نمایید و این در بالا صفحه سمت راست   "Override SQ"در پنجره باز شده پس از انتخاب نمونه بر روی گزینه  (14

 کلیک کنید. OK روی گزینهرا به ازای هر تعداد نمونه موجود انجام داده و در نهایت 

 
 Size Match Editorپنجره  نمایش :24شکل شماره 

 

 .باشد( در آمده به رنگ سبز ) SQکه علامت  کردهکلیک نمایید و اطمینان حاصل  "Analyze" روی گزینه مجدداً (15

 ز،یپس از اتمام آنال Analysis Summary screen یکه همه مارکرها را با دقت بررس شود یم هیداده خواهد شد. توص شینما 

 دیکن یررس. برندیقرار بگ یبه دقت مورد بررس دیشناخته شده با پیبا ژنوت ییتا نمونه ها یهمه نمونه ها از کنترل منف د،یینما

  .دیها استفاده کننمونه ریتفس یفرض نرم افزار برا شیپ ماتیباشد، از تنظ دهش دییهمه نمونه ها تا تیفیکه ک
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 Analysis Summary screen نمایش :25شکل شماره 

 

 

 

 را از بالای صفحه نرم افزار انتخاب نمایید. "Display Plots"در آخرین مرحله جهت نمایش نتایج مورد نظر، گزینه  (16

 
 Display Plots نمایش :26شکل شماره 

 

 

 



 

19 
GENEMAPPER® & GENEMARKER® SOFTWARES 

Kawsar Biotech Company - 2020 

  
 

 ®GeneMarker و ®GeneMapper یاستفاده از: نرم افزارها یراهنما

 نتایج به صورت پنجره زیر نمایش داده می شود. (17

 
 Display Plotsپنجره  نمایش :27شکل شماره 
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  ®GeneMarkerراهنمای تنظیمات نرم افزار  .2.2

 پیش از شروع آنالیز نمونه ها .2.2.1

  Panelدن وارد کر  .2.2.1.1

از سایت زیست فناوری کوثر می  و هر نرم افزار با دانلود کردن پنل مخصوص هر کیت ارد.این مورد برای تمامی کیت ها کاربرد د

 مراحل زیر را انجام دهید: پنل کردن Importبرای  .نمایید Importتوانید آن را در نرم افزار 

پس از باز شدن لیست کشویی و را از قسمت بالای نرم افزار انتخاب نموده  "Tools"( ابتدا نرم افزار را باز نمایید. سپس گزینه 1

 .را انتخاب کنید "Panel Editor" گزینه

 
 Panel Editor نمایش :28شکل شماره  

 

پنل دانلود شده از  انتخاب کرده تارا  " "Import Panelsگزینه و سپس "File" گزینه "Panel Editor" در پنجره باز شده (2

   .وارد نرم افزار نمایید راسایت 

 

 

 

 

 

 

 Import Panels نمایش :29شکل شماره 
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 گزینه در صورتی که می خواهید پنل جدید را به صورت دستی وارد نمایید ،"Create New Panel "اب کنید.خرا انت 

)به طور مثال پنلی را که قبلا از سایت شرکت زیست فناوری کوثر دانلود نموده  ،"Import Panels"پس از باز شدن پنجره  (3

 نمایید. Import آن را را باز کرده و( YFilingپنل کیت 

 
 Import Panels نمایش :30شکل شماره 

 

  گردد. رهیاعمال شده در نرم افزار ذخ راتییتا تغکلیک کنید " Save Changes"بر روی  نهایتاًپس از وارد کردن پنل،  (4

 
 Save Changes نمایش :31شکل شماره 
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   Size Standardوارد کردن .2.2.1.2

 را انتخاب کنید. "Size Template Editor" پس از باز شدن لیست کشویی گزینهو را انتخاب نموده  "Tools "ابتدا گزینه  (1
 

 Size Template Editor نمایش :32شکل شماره 

 
 

 . نماییدانتخاب را  "Import Size Standard" گزینه و سپس "File" گزینه "Size Template Editor" در پنجره باز شده (2

 
 Size Template Editorپنجره  نمایش :33شکل شماره 
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 سایز استاندارد مورد نظر را وارد نمایید. (3

 
 استانداردسایز وارد کردن  نمایش :34شکل شماره 

 

 

اعمال  راتییتا تغکلیک کنید " Save Changes"بر روی س از مشاهده سایز استاندارد و اطمینان از صحت و درستی آن، پ (4

 گردد. رهیشده در نرم افزار ذخ

 
 Save Changes نمایش :35شکل شماره 
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 لازم به ذکر است این نرم افزار نیازی بهAnalysis Method  .ندارد 

  آنالیز با نرم افزارشروع  نحوه  .2.2.2

 ، مراحل زیر را انجام دهید:GeneMarkerجهت شروع آنالیز نتایج و کار با نرم افزار 

 را انتخاب نمایید. "Open Data"را باز کنید و سپس گزینه  GeneMarkerنرم افزار  (1

 
 Open Data نمایش :36شکل شماره 

 

 

 انتخاب نمایید. "Add"گزینه در پنجره باز شده،  (2

 
 Addگزینه  نمایش :37شکل شماره 
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و وارد  (مرتبط با آن Allelic Ladder و YFilingمورد نظر )به طور مثال فایل مربوط به نتایج کیت  های فایل پس از انتخاب (3

 کلیک کنید. OK ، روی گزینه"Data File List"کردن در پنجره 

 
 Data File Listپنجره  نمایش :38شکل شماره 

 
  یک باید حاوی حداقل مربوط به کیت های تعیین هویت می باشد،فایلی که هر Ladder  باشد که در دستگاهInject  شده و

  از آن استفاده شود. نمونه ها برای تعیین ژنوتیپتعریف گردد تا Allelic Ladder به عنوان 

 کلیک نمایید. بالای صفحهدر  "Run Project"سبز رنگ یا دکمه  "Run"گزینه سپس در صفحه ایجاد شده، بر روی  (4

 
 Run Project نمایش :39شکل شماره 
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 در پنجره باز شده همانطور که مشاهده می نمایید پارامترهایی موجود است که باید تکمیل گردد. (5

  .نمایید را مناسب نهیگز می توان ییکشو ستیاز لمی باشد، که با استفاده  "Panel" قابل تغییر اولین گزینه

 را انتخاب کنید. KBC500 باید مطلع شوید با چه سایز استاندارد خوانده شده است مثلاً که "Size Standard"دومین گزینه 

 می باشد. Orangeبوده که رنگ مطابق با آن  "Color Standard"سومین گزینه 

 پر خواهد شد. Fragment (Animal) بسته به نمونه به طور مثال در اینجا بااست که  "Type Analysis"چهارمین گزینه 

 
 Run Wizardپارامترهای  نمایش :40شکل شماره 

 

 
 

 کلیک نمایید. Nextو  Saveبر روی گزینه به کادر سمت چپ دست نزده و 

 نکه در کنار کادر آیا علامت فولدر  آبی و قرمز رنگ از آیکون های یدلازم به ذکر است که پنل و سایز استاندارد را می توان 

 ها موجود است و در این شکل مشاهده می کنید، نیز وارد نمایید.

گذاشته شود مگر آنکه نیازمند تغییر باشد. سپس بر روی  Defaultتمامی پارامترها را در حالت  "Data Process"در پنجره  (6

 کلیک کنید.  Nextگزینه 
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 Data Processپنجره  نمایش :41شکل شماره 

 

انتخاب که همراه با نمونه خوانش شده ، لدر مربوط به کیت را Allelic Ladderدر کادر  "Additional Setting" قسمت در (7

 کلیک نمایید. OKو بر روی گزینه نموده 

 
 Additional Setting نمایش :42شکل شماره 
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 کنید. OKرا  Data processingپنجره  (8

 
 Data processing نمایش :43شکل شماره 

 

 کلیک نمایید. "Browse By All Color"، بر روی گزینه مورد نظر جینتا شینمادر نهایت جهت  (9

 
 Browse By All Color نمایش :44شکل شماره 
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 نتایج به صورت پنجره زیر نمایش داده می شود. (10

 
 نتیجه اولیه نمایش :45شکل شماره 

 

به جای شماره الل زده شده است و این نتیجه در این  Off Ladder (OL)همانطور که مشاهده می نمایید در بیشتر محل ها 

به طور جداگانه وارد نمی گردد، بنابراین پس از خوانش  GeneMarker ،Bin Setمرحله طبیعی است. از آنجایی که در نرم افزار 

 ند.شود تا تمامی محل ها الل درست را نمایش ده Adjustباید لدر با پنل مربوطه  Allelic Ladderنمونه با 

2.2.3. Adjust  کردن پنل باAllelic Ladder 

 را انتخاب کنید. "Panel Editor"و سپس  "Tools "ابتدا گزینه  (1

بوسیله و انتخاب پنل مربوطه، همانند شکل زیر فاصله بین پیک های هر محل ها را  "Panel Editor"پس از باز شدن پنجره  (2

 کرد. Adjustزیاد نمایید تا بتوان به راحتی موس کامپیوتر 
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 Panel Editor نمایش :46شکل شماره 

 

به دلیل بارگذاری همزمان نمونه و لدر، نمی توان پیک های مناسب را با همانطور که مشاهده می کنید  مرحله قبلدر شکل  (3

و پیک های  شدهداده نمایش  Allelic Ladderنمایید تا تنها  de-select تمام نمونه ها رالازم است نمود. بنابراین  Adjustلدر 

 شود. Adjust درست

 ، نمی توان پیک مناسب را انتخاب نمود.YFilingکیت  (DYS458)در اولین محل به طور مثال در شکل زیر همانطور که پیداست 
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 عدم تنظیم پیک ها نمایش :47شکل شماره 

 

تا تمامی پیک های مربوط به  نمایید de-select )طبق شکل زیر( کلیک راست و سپس YFiling Sample.fsaبنابراین بر روی 

Allelic Ladder .نمایان گردد  

 
 de-select نمایش :48شکل شماره 

 
 shiftمشاهده می نمایید که تمامی پیک ها خارج از طیف تعریف شده می باشند. به همین منظور ابتدا دکمه در این مرحله  (4

بر روی نام مارکر نگه بوسیله موس بالای نام مارکر قرمز گشت،  KBC_YFILINGاز آنکه نوشته  بر روی کیبورد گرفته و پسرا 

 .کرد Adjustصحیح  Allelic Ladderها را بر روی پیک های  Bin Setمی توان مشاهده می کنید که و داشته 
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 صحیح Adjust نمایش :49شکل شماره 

 
چک نمایید تا تمامی پیک ها در طیف تعریف شده قرار گرفته باشند. در غیر این صورت می توانید با فشار در این مرحله  (5

که بر روی پیک خود قرار نگرفته است )به طور مثال الل هایی  Bin Setستفاده از موس، اینبار تنها بر روی و ا shiftدادن دکمه 

  کلیک کرده و آن را تکان دهید.  هر الل را به طور جداگانه (، که به رنگ آبی در آمده موجود در شکل 18

 
 فیها در ط کیپقرار دادن  نمایش :50شکل شماره 

 

 تقسیم  1و  0 گروه این نکته را مد نظر داشته باشد که الل های موجود در جدول پایین هر ماکر در ستون جداگانه ای به دو

دارند عدم حضور الل را تایید می نماید. به طور مثال در  0اد ددارند حضور الل و آن هایی که اع 1شده اند. آن هایی که اعداد 



 

33 
GENEMAPPER® & GENEMARKER® SOFTWARES 

Kawsar Biotech Company - 2020 

  
 

 ®GeneMarker و ®GeneMapper یاستفاده از: نرم افزارها یراهنما

شان نویز ن دماننه وجود نداشته و همانطور که مشاهده می کنید به صورت یک پیک با ارتفاع خیلی کوتاه 21الل  DYS627کر رما

  داده شده است.

 
 1و  0دو گروه الل های  نمایش :51شکل شماره 

  

" Save Changes" دکمه  کرده و در نهایت بر روی Adjust شدبه ترتیب هر محل را با توجه به توضیحاتی که داده سپس 

ینه           و گز باز کردهنمایید، آیتم فایل را در بالای صفحه نمی خواهید روی پنل اصلی ذخیره را  راتییاعمال تغیا در صورتی که 

"Save As New Panel" تا پنل با نام جدیدی ذخیره گردد انتخاب کرده. 

 که کردهکلیک نمایید و اطمینان حاصل  "Browse By All Color"و نهایتاً  "Run Project" روی گزینه مجدداًدر آخر  (6

 تمامی الل ها با مقایسه با نمونه کنترل در جایگاه درست قرار گرفته اند. 



 

34 
GENEMAPPER® & GENEMARKER® SOFTWARES 

Kawsar Biotech Company - 2020 

  
 

 ®GeneMarker و ®GeneMapper یاستفاده از: نرم افزارها یراهنما

 
 نهایی نتیجه نمایش :52شکل شماره 

 

  همانند کیت( در صورتی که نمونه نیازی به اللیک لدر نداشته باشدAneuQuick اگر پیکی خارج از بازه تعیین شده مارکر ،)

به طور جداگانه کلیک کرده نمایش دهد می توان از روشی که در بالا توضیح داده شده استفاده نمود و پیک را  OLمرتبط باشد و 

  تا سایز آن برای محل مورد نظر مشخص باشد. دهیددر بازه تعیین شده قرار و 

 کلیک نمایید. "Save Project"در این مرحله پنجره نتایج را ببندید و بر روی گزینه  (7

 
 Report نمایش :53شکل شماره 
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 Saveنموده و  واردرا ( YFiling Result)به طور مثال  نام مناسب برای فایل خود "File name" قسمت باز شده در کادردر  (8

 نمایید. 

 
 File name نمایش :54شکل شماره 

 

نتیجه خود  "Print Report" کلیک کرده و با انتخاب گزینه "Project" در مرحله نهایی پس از ذخیره پروژه، بر روی گزینه (9

 را پرینت بگیرید.

 
 Print Report نمایش :55شکل شماره 
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را تنظیم فرمایید. به طور مثال اگر می خواهید تمامی پس از باز شدن پنجره با توجه به شرایط مورد نیاز گزینه های زیر  (10

 را بزنید. "All Samples"نمونه ها را با هم پرینت شود تیک گزینه 

  اگر نرم افزار را به صورت رایگان دانلود کرده اید، جهت گرفتن پرینت گزینهOK  و از طریق کنیدکلیک نرا "Preview"  و

 سپس ذخیره کردن نتیجه، آن را پرینت نمایید.

 
 Print Reportپنجره  Previewقسمت  نمایش :56شکل شماره 

 



 

37 
GENEMAPPER® & GENEMARKER® SOFTWARES 

Kawsar Biotech Company - 2020 

  
 

 ®GeneMarker و ®GeneMapper یاستفاده از: نرم افزارها یراهنما

 


